
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPAPGALILLAAVSASGCLASPAHPDGFALSRAPLAPPYAVVLISCSGLL 
LMR3.h      GAGSPAPSVAEAASWVRSSGPASPRGTPRRCSRTMESRHHLHLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AILDKMPAPGALILLAAVSASGCLASPAHPDGFALGRAPLAPPYAVVLISCSGLL 
6680610.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34875703.m  ~MPIALLALAMSSSFFNPSFAFSSHFDPASRMEMIMEDFLADLAQRPLCCAVLGHSFSLFAVTLQGDDLTSHSPHQCAEMGRPQSGSSGCRGLVLSLVPAVAVKGTPRRTSFPSPENPAATLAPGYCKPMRACGFAGLHIVESHGVELASHRVEHLEALDGVSSLNSSVIFGCLHRPAFVPGSFHGRLDAVVAVSFSGIF 
LMR1.h      ~~~~~~~~~~MSSSFFNPSFAFSSHFDPDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APLSELSWPSSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVVAVSFSGLF 
38081580.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPGPPASPPPPMLLLLLLLTVGCARAAPLPQTGAGEVP~VVEVPSLFVILSVCSLL 
LMR2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPGPPALRRRLLLLLLVLLIAGSAGAAPLPQTGAGEAPPAAEVSSSFVILCVCSLI 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  AFIFLLLTCL~CCKRGDVRFKEFENPEGEDCSGEYTPPAEETSSSQSLPDVYILPLAEVSLPMPAPQPPHSDISTPLGLSRQHLSYLQEIGSGWFGKVILG~~~EVFSDYSPAQVVVKELRASAGPLEQRKFISEAQPYRSLQHPNVLQCLGVCVETLPFLLIMEFCQLGDLKRYLRAQRPPEGM~~~~~~~~~~~~~~S 
LMR3.h      AFIFLLLTCL~CCKRGDVGFKEFENPEGEDCSGEYTPPAEETSSSQSLPDVYILPLAEVSLPMPAPQPSHSDMTTPLGLSRQHLSYLQEIGSGWFGKVILG~~~EIFSDYTPAQVVVKELRASAGPLEQRKFISEAQPYRSLQHPNVLQCLGLCVETLPFLLIMEFCQLGDLKRYLRAQRPPEGL~~~~~~~~~~~~~~S 
6680610.m   ~~~~~MLACL~CCKKGGIGFKEFENAEGDEYVADFSEQGSPAAAAQTGPDVYVLPLTEVSLPMAKQPGRSVQLLKSTDLGRHSLLYLKEIGHGWFGKVFLG~~~EVHSGVSGTQVVVKELKVSASVQEQMQFLEEAQPYRALQHSNLLQCLAQCAEVTPYLLVMEFCPLGDLKGYLRSCRVTESM~~~~~~~~~~~~~~A 
34875703.m  TVIVLMLACL~CCKKGGIGFKEFENAEGEEYVADFSEQGSPAATVQNGPDVYVLPLTEVSLPMAKQPGRSVQLLKSTDLGRHSLLYLKEIGHGWFGKVFLG~~~EVHSGVSGTQVVVKELKASASVQEQMQFLEEAQPYRALQHSNLLQCLAQCAEVTPYLLVMEFCPLGDLKGYLRSCRVTESM~~~~~~~~~~~~~~A 
LMR1.h      AVIVLMLACL~CCKKGGIGFKEFENAEGDEYAADLAQ~GSPATAAQNGPDVYVLPLTEVSLPMAKQPGRSVQLLKSTDVGRHSLLYLKEIGRGWFGKVFLG~~~EVNSGISSAQVVVKELQASASVQEQMQFLEEVQPYRALKHSNLLQCLAQCAEVTPYLLVMEFCPLGDLKGYLRSCRVAESM~~~~~~~~~~~~~~A 
38081580.m  ILIVLIANCVSCCKDPEIDFKEFEDN~~FDDEIDFTPPAEDTPSIQSPAEVFTLSVPNISLPAPSQFQASVG~LKSQVA~RHSLNYIQEIGSGWFGKVLLG~~~ETYTGTSVARVIVKELKVSASPKEQDTFLKSGEPYYILQHPNVLQCVGQCVEAIPYLLVFEFCDLGDLKAYLHNEQEHVRG~~~~~~~~~~~~~~D 
LMR2.h      ILIVLIANCVSCCKDPEIDFKEFEDN~~FDDEIDFTPPAEDTPSVQSPAEVFTLSVPNISLPAPSQFQPSVEGLKSQVA~RHSLNYIQEIGNGWFGKVLLG~~~EIYTGTSVARVIVKELKASANPKEQDTFLKNGEPYYILQHPNILQCVGQCVEAIPYLLVFEFCDLGDLKAYLRSEQEHMRG~~~~~~~~~~~~~~D 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAMESAAVTLTTLPSELLLDRLHPNPMYQRMPLLLNPKLLSLEYPRNNIEYVRDIGEGAFGRVFQARAPGLLPYEPFTMVAVKMLKEEASADMQADFQREAALMAEFDNPNIVKLLGVCAVGKPMCLLFEYMAYGDLNEFLRSMSPHTVCSLSHSDLSTRARVSS 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGVVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAEN~~~~~~~~~~~~~~N 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  PELPPRDLRTLQRMGLEIARGLAHLHSHNYVHSDLALRNCLLTSDLTVRIGDYGLAHSNYKEDYYLTPERLWVPLRWAAPELLGELHGSFVLVDQSRESNVWSLGVTLWELFEFGAQPYRHLSDEEVLAFVVRQQHVKLARPRLKLPYADY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LMR3.h      PELPPRDLRTLQRMGLEIARGLAHLHSHNYVHSDLALRNCLLTSDLTVRIGDYGLAHSNYKEDYYLTPERLWIPLRWAAPELLGELHGTFMVVDQSRESNIWSLGVTLWELFEFGAQPYRHLSDEEVLAFVVRQQHVKLARPRLKLPYADYWYDILQSCWRPPAQRPSASDLQLQLTYLLSE~~~~~~~~~~RPPRPPPP 
6680610.m   PDP~~~~~LTLQRMACEVACGVLHLHRHNYVHSDLALRNCLLTADLTVKVGDYGLSHCKYREDYLVTADQLWVPLRWIAPELVDEVHGNLLVVDQTKSSNVWSLGVTIWELFELGAQPYPQHSDRQVLAYAVREQQLKLPKPQLQLALSDRWYEVMQFCWLQPEQRPTAEEVHLLLSYLCAKGTTELEEEFERRWRSLRP 
34875703.m  PDP~~~~~LTLQRMACEVACGVLHLHRHNYVHSDLALRNCLLTADLTVKVGDYGLAHCKYREDYLVTADQLWVPLRWIAPELVDEVHGNLLVVDQTKTSNVWSLGVTIWELFELGAQPYPQHSDRQVLAYAVREQQLKLPKPQLQLTLSDRWYEVMQFCWLQPEQRPTAEEVHLLLSYLCAKGTTELEEEFERRWRSLRP 
LMR1.h      PDP~~~~~RTLQRMACEVACGVLHLHRNNFVHSDLALRNCLLTADLTVKIGDYGLAHCKYREDYFVTADQLWVPLRWIAPELVDEVHSNLLVVDQTKSGNVWSLGVTIWELFELGTQPYPQHSDQQVLAYTVREQQLKLPKPQLQLTLSDRWYEVMQFCWLQPEQRPTAEEVHLLLSYLCAKGATEAEEEFERRWRSLRP 
38081580.m  SQT~~~~~MLLQRMACEIAAGLAAMHKLHFLHSDLALRNCYLTSDLNVKVGDYGIGFSRYKEDYIETDDKKVFPLRWTAPELVTSFQDRLLTADQTKYSNIWSLGVTLWELFNNAAQPYANLSDLDVLNQVIRERDMKLPKPQLEQPYSDRWYEVLQFCWLPPDKRPAAEDVHRLLTYLRMQSQRDSEVDFEQQWTALKP 
LMR2.h      SQT~~~~~MLLQRMACEVAAGLAAMHKLHFLHSDLALRNCFLTSDLNVKVGDYGIGFSRYKEDYIETDDKKVFPLRWTAPELVTSFQDRLLTADQTKYSNIWSLGVTLWELFDNAAQPYSNLSNLDVLNQVIRERDTKLPKPQLEQPYSDRWYEVLQFCWLSPEKRPAAEDVHRLLTYLRLQSQRDSEVDFEQQWNALKP 
1luf_A      PGPPPLSCAEQLCIARQVAAGMAYLSERKFVHRDLATRNCLVGENMVVKIADFGLSRNIYSADYYKADGNDAIPIRWMPPE~~~~~~~SIFYNRYTTESDVWAYGVVLWEIFSYGLQPYYGMAHEEVIYYVRDGNILACPE~~~~~NCPLELYNLMRLCWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      PGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXXRKGGKGLLPVRWMAPE~~~~~~~SLKDGVFTTSSDMWSFGVVLWEITSLAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPD~~~~~NCPERVTDLMRMCWQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~CAPRPGTLSSQFPLLDGFPG~~~~ADPDDVLTVTESSRGLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LMR3.h      PPPPRDGPFPWPWPPAHSAPRPGTLSSPFPLLDGFPG~~~~ADPDDVLTVTESSRGLNLECLWEKARRGAG~~~~~~~~~~~~~~~~RGGGAPAWQPASAPPAPHANPSNPFYEALSTPSVLPVISARSPSVSSEYYIRLEEHGSPPEPLF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNDWDPLDPGVPAP 
6680610.m   GGSTGLGSGSAAPAAATAASAELTAASSFPLLERFTSDGFHVDSDDVLTVTETSHGLNFEYKWEAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CGAEEYPPSGAASSPGSAARLQELCAPDSSPPGVVPVLSAHSPSVGSEYFIRLEGAVPAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HDPDCA 
34875703.m  GGSAGLGSASTVPAAAAS~~~ELTAASSFPLLEQFTSDGFHVDSDDVLTVTETSHGLNFEYKWEAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CGAEAYPPPGAAFSPGSAGRLQELCAPDSSPPGVVPVLSAHSPSVGSEYFIRLEGAVPAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HDPDCA 
LMR1.h      GG~GGVGPGPGAAGPMLGGVVELAAASSFPLLEQFAGDGFHADGDDVLTVTETSRGLNFEYKWEAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RGAEAFP~~~ATLSPGRTARLQELCAPDGAPPGVVPVLSAHSPSLGSEYFIRLEEAAPAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HDPDCA 
38081580.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~DTNSRDASSSAAFPILDHFARDRLGREMEEVLTVTETSQGLSFEYVWEAAKHDHFDEQGRGHPDEALSYSSMFFPVEVFENSLSDPGPGKQDDSGQEVPVRAPGVVPVFDAHNLSVGSDYYIQLEEKSSSNLGLD~PPALLTTEVDKLERAG~~~~~~~~~~~~~AEEPRTEEDFFQSSAHPKE 
LMR2.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~NTNSRDSSNNAAFPILDHFARDRLGREMEEVLTVTETSQGLSFEYVWEAAKHDHFDERSRGHLDEGLSYTSIFYPVEVFESSLSDPGPGKQDDSGQDVPLRVPGVVPVFDAHNLSVGSDYYIQLEEKSGSNLELDYPPALLTTDMDNPERTGPELSQLTALRSVELEESSTDEDFFQSSTDPKD 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLPADRPSFCSIHRILQRMCERAEGTVGV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSAWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
LMR3.h      QAPQAPSEVPQLVSETWASPLFPAPRPFPAQSSASGSFLLSGWDPEGRGAGETLAGDPAEVLGERGTAPWVEEEEEEEEGSSPGEDSSSLGGRLLAAGRAGLPGRLAHGPPASAPPEFLDPLMGAAAPQYPGRGPPPAPPPPPPPPRAPADPAASPDPPSAVASPGSGLSSPGPKPGDSGYETETPFSPEGAFPGGGAAE 
6680610.m   GCAPSPQAVTDQDNNSEESTVASLAMEPLLGHAPPTEGLWGPCDHHSHR~~RQGSPCPSRSPSPGTPMLP~~~~~AEDIDWGVATFCPPFFDDPLGASPSGSPGAQPSPS~~DEEPEEGKVGLAAQCGHWSSN~~~~~~~~~~~~~~MSANNNSASRDPESWDPGYVSSFTDSYRDDCSSLEQTPRASPEVGHLLSQEDP 
34875703.m  GCAPSPQAVSEQDNNSEESTAASLVMEPLLGHAPPTGGLWGPCDHHSRR~~RQEPPCPSRSPSPGTPMLP~~~~~AEDIDWGVATFCPPFFDDPLGTSPSGSPGAQPSPS~~DEELEEGKTGRAAQCGHWSSN~~~~~~~~~~~~~~MSANNNSGSRDPESWDPGYVSSFTDSYRDDCSSLEQTPRASPELGHPLSQEDS 
LMR1.h      GCAPSPPATADQDDDSDGSTAASLAMEPLLGHGPPVDVPWGRGDHYPRRSLARDPLCPSRSPSPSAGPLSLAEGGAEDADWGVAAFCPAFFEDPLGTSPLGSSGAPPLPLTGEDELEEVGARRAAQRGHWRSN~~~~~~~~~~~~~~VSANNNSGSRCPESWDP~~VS~~AGCHAEGCPSPKQTPRASPEPGYPGEP~~~ 
38081580.m  ASSTEDSRATSIPGSPFN~LFSDLDKADDLPSHQKIFDLMELNGVQADFKPAILSSSLDDPKDTCQS~~~DKEKPHKLLDQGPLCLSESLLHQDHFDPLSVQELSENFLFLQEKNLLKGSLTTKEQVSDLQTELKNAGFTSALLESPQRGSESSELEFLENTLDFPLSQGDTRGQNEGAGVRRHSG~~~TSPQASP~~~~ 
LMR2.h      SSLPGDLHVTSGPESPFNNIFNDVDKSEDLPSHQKIFDLMELNGVQADFKPATLSSSLDNPKESVITGHFEKEKPRKIFDSEPLCLSDNLMHQDNFDPLNVQELSENFLFLQEKNLLKGSLSSKEHINDLQTELKNAGFTEAMLETSCRNSLDTELQFAENKPGMSLLQENVSTKGDDTDVMLTGDTLSTSLQSSPEVQV 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      12                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QEKPTFVVQVSTEQLLMSLREDVTKNSXGTMGSTPGETGPRKAGRSPANREKGPGPNRDLTSLVSRKKVPSRSLPG~~~~~~ERGD~~~~~~~~~SVENGKPGVPDMKEKVAENG~LESPEKEE~~~~RALVNGEPMSPEAGEKVLANGVLMSPKSEEKVAENGVLR 
LMR3.h      EEGVPRPRAPPEPPDPGAPRPPPDPGPLPLPGPREKPTFVVQVSTEQLLMSLREDVTRNLLGEKGATARETGPRKAGRGPGNREKVPGLNRDPTVLGNGKQAPSLSLPVNGVTVLENGDQRAPGIEEKAAENGALGSPEREEKVLENGELTPPRREE~~~~KALENGELRSPEAGEKVLVNGGLTPPKSEDKVSENGGLR 
6680610.m   RDFLPGLVAVSPGQEPS~~RPFNLLPLCPAKGLAPAACLITSPWTEGAVGGAENPIVEPKLAQEAEGSAEPQLPLPSVPSPSCEGASLPSEEASAP~~~DILPASPTPAAGSWVTVPEPAPTLESSGSSLGQEAPSSEDEDTTEATSGVFTDLSSDGP~~~HTEKSGIVPALRSLQKQVGTPDSLDSLDIPSSASDGGCE 
34875703.m  RDFLPGLVAASPGQESS~~RCFNLLPLCPAKGLAPAACLVPPPWTEAAVGGAENPIVEPKLAQEAEGSAEPQLPLPSVPSPSHEGASLPSEEASAP~~~DIQPASPTPAAGSWVTVPEPAPTLDSSSSSLGQEVPSSEDEDTTEVTSGVFTDLSSDGP~~~HTEKSGIVPALRCLQKQVGTPDSLDSLDIPSSASDGGCE 
LMR1.h      ~~~LLGLQAAS~AQEPG~~CCPGLPHLCSAQGLAPAPCLVTPSWTETASSGGDHPQAEPKLATEAEGTTGPRLPLPSVPSPSQEGAPLPSEEASAPDAPDALPDSPTPATGGEVSAIKLASALNGSSSSPEVEAPSSEDEDTAEATSGIFTDTSSDGL~~~QARRPDVVPAFRSLQKQVGTPDSLDSLDIPSSASDGGYE 
38081580.m  ~~~ALLTEEGSPTAPTDPILKPEETK~SFRDVRVPEDSICLELGPDPVTVGVEIPATDAKTLDGGNRPPDVTCQSKEALSLTNRHPILVNDITAQG~SVESCLPESRQDLQNEPFSEDPLSVSSLEKHSEAAETLNQLNSKAAPEDAALASALSSDSTSQDSLLEDSLSTPIPTSEQSVETPDSLDSVDVREALLESLGS 
LMR2.h      PPTSFETEETPRRVPPDSLPTQGETQPTCLDVIVPEDCLHQDISPDAVTVPVEILSTDARTHSLDNRSQDSPGESEETLRLTESDSVLADDILASRVSVGSSLPELGQELHNKPFSEDHHSHRRLEKNLEAVETLNQLNSKDAAKEAGLVSALSSDSTSQDSLLEDSLSAPFPASEPSLETPDSLESVDVHEALLDSLGS 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      14                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  LPRNTERPPEIGPRRVPGPWEKTPETGG~~~~~~~LAPETLLDRAPAPCEAALPQNG~~~~~~~~~~~~~~~LEMAPGQLGPAPKSGNPDPGTEWRVHESGGAPRAPGAGKLDLGSGGRALGGVGTAPAGGPASAVDAKAGWVDNSRPLPPPP~~~QPLGAQQRRPE~~~~~~~~~PVPLKARPEVAQEEEPGVPDNRLG 
LMR3.h      FPRNTERPPETGPWRAPGPWEKTPESWGPAPTIGEPAPETSLERAPAPSAVVSSRNG~~~~~~~~~~~~~~~GETAPGPLGPAPKNGTLEPGTERRAPETGGAPRAPGAGRLDLGSGGRAPVGTGTAPGGGPGSGVDAKAGWVDNTRPQPPPPPLPPPPEAQPRRLE~~~~~~~~~PAPPRARPEVAPEGEPGAPDSRAG 
6680610.m   VLSPSAAGPPGGQPRAVDSGYDTENYESPEFVLKEAHESSEPEAFGEPASEGESPGP~~~~~~~~~~~~~~~DPLLSVSLGGLSKKSPYRDSAYFSDLDAESEPTFGPEKHSGIQDSQKEQDLRSPPSPGHQSVQAFPRSAVS~~~~~~~~SEVLSPPQQSEEPLPE~~~~~~VPRPEPLGAQGPVGVQPVPGPSHSKCF 
34875703.m  VLSPSAAGPAGGQPRAMDSGYDTENYESPEFVLKEAHESSEPEAFGEPASEGESPGP~~~~~~~~~~~~~~~DTLLSVSLGDLSRKNPYRDSAYFSDLDAESEPNFGPEKHSGIQDSQKEQDLRSPPSPGHESVQAFPRPEVS~~~~~~~~SEVLPPPQQSEEPMPE~~~~~~GPGSEPLEAQGPVEVEPVPGPSHSKCL 
LMR1.h      VFSPSATGPSGGQPRALDSGYDTENYESPEFVLKEAQEGCEPQAFAELASEGEGPGP~~~~~~~~~~~~~~~ETRLSTSLSGLNEKNPYRDSAYFSDLEAEAEATSGPEKKCGG~DRAPGPELG~LPSTGQPSEQVCLRPGVSGEAQGSGPGEVLPPLLQLEGSSPEPSTCPSGLVPEPPEPQGPAKVRPGPSPSCSQFF 
38081580.m  HTPRKLLPPD~~~~KPADSGYETENLESPEWTLHPAPEGTADSDAAAAGDSGHSSLPPNPVIVISDAGDGHRGAEGPPQSFTLGPQSSYRDSAYFSDNDSEPDKK~PEEVPGTSANALVLVKGQSPPESVVPEESSDVREGCLEAPQDKPDQSRVSTLQNSCHSELQ~~~~~~~ETLQPTPADASRESCPVNDEASSPLS 
LMR2.h      HTPQKLVPPD~~~~KPADSGYETENLESPEWTLHPAPEGTADSEPATTGDGGHSGLPPNPVIVISDAGDGHRGTEVTPETFTAGSQGSYRDSAYFSDNDSEPEKR~SEEVPGTSPSALVLVQEQPLPEPVLPEQSPAAQDSCLEARKSQPDESCLSALHNSSDLELR~~~~~~~ATPEPAQTGVPQQVHPTEDEASSPWS 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 



 
 
 
 
 
 
                    1410      1420      1430      1440      1450      1460      1470      1480      1490      1500      1510      1520      1530      1540      1550      1560      1570      1580      1590      16                 
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
38079262.m  GDMAPSVDEDPLKPERKGPEMPRLFLDLGPPQGNSEQIKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEVGKESWETPTN~~ELSVQGTPEGDTEPSTPPAPPTPPHPTTPGDGFPTATAALVLS~~~~EELIL~CTLKRSGPHFPLKKGSGLWPRGELTPQRPSPFASQEEGLRAESC 
LMR3.h      GDTALSGDGDPPKPERKGPEMPRLFLDLGPPQGNSEQIKARLSRLSLALPPLTLTPFPGPGPRRPPWEGADAGAAGGEAGGAGAPGPAEEDGEDEDEDEEEDEEAAAPGAAAGPRGPGRARAAPVPVVVSSADADAARPLRGLLKSPRGADEPED~SELERKRKMVSFHGDVTVYLFDQETPTNELSVQAPPEGDTDPST 
6680610.m   PLTSVPLISEGSGTEPQGPSGQLSGRAQQGQMGNPSTPRSPLCLALPGHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GALEGRPEEDE~DTEDSEESDEELRCYSVQEPSEDSEEEPPAVPVVVAESQS~~ARNLRSLLKMPSLLSEAFC~DDLERKKKAVSFFDDVTVYLFDQESPTRETGEPFPSTKESLPTF 
34875703.m  LLTSAPLSSEGNGTESRGPPGPLSGPAQTGRMGNPSTSRSPLCLALPGHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GTSEGRPEDDE~DTEDSEESDEELRCYSVQEPSEDSEEEPSAVPVVVAESQS~~ARNLRSLLKMPSLLSEAFC~DDLERKKKAVSFFDDVTVYLFDQESPTREAGEPFPSTKE~CPTF 
LMR1.h      LLTPVPLRSEGNSSEFQGPPGLLSGPAPQKRMGGPGTPRAPLRLALPGLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AALEGRPEEEEEDSEDSDESDEELRCYSVQEPSEDSEEEAPAVPVVVAESQS~~ARNLRSLLKMPSLLSETFC~EDLERKKKAVSFFDDVTVYLFDQESPTRELGEPFPGAKESPPTF 
38081580.m  LLNSEPSSCDDLDTQEDRPCTLASTGTNTNELLAYMSSTLDKSLPSHLESSKLKEPDIEG~~~~~~~~~~~KYLGKLCVSGMLDLSEDGMDADEEDENSDDSDEDLRAFNLHSLSSESEDDTEHPVPIIVSNDD~~GRHLRSLLKPSAAEAIEQLPEDWKKEKKAVTFFDDVTVYLFDQETPTKELGHCGGEAHGPGPSS 
LMR2.h      VLNAELSSGDDFETQDDRPCTLASTGTNTNELLAYTNSALDKSLSSHSEGPKLKEPDIEG~~~~~~~~~~~KYLGKLGVSGMLDLSEDGMDADEEDENSDDSDEDLRAFNLHSLSSESEDETEHPVPIILSNED~~GRHLRSLLKPTAANAPDPLPEDWKKEKKAVTFFDDVTVYLFDQETPTKELGPCGGEACGPDLSG 
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
 
                    1610      1620      1630      1640      1650      1660      1670      1680      1690      1700      1710                
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|... 
38079262.m  VDDGAIAP~~~~DTDTASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVPEAGPSLSSTMCQTG~~~~GPGPPPSPPDESLIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
LMR3.h      PPAPPTPP~~~~HPATPGDGFPSNDSGFGGSFEWAEDFPLLPPPGPPLCFSRFSVSPALETPGPPARAPDARPAGPVEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
6680610.m   LEGGPSSPSATGLPLRAGHSPDSSAPEPGSRFEWDGDFPLVPG~KAALVTELDPADPVLAAPPTPAAPFSRFTVSPTPASRFSITHISDSDAQSVGGP~AAGAGGRYTEA~~~~~~~~  
34875703.m  LEGSPGSPSATGVPLRAGHSPDSSAPEPGSRFEWDGDFPLVPG~KAALVTALDPADPVLAAPPTPAAPFSRFTVSPAPPSRFSITQVSDSDAQSMGGMSVVGAEVEQGDTVNGYP~~~  
LMR1.h      LRGSPGSPSAPNRPQQADGSPNGSTAEEGGGFAWDDDFPLMTA~KAAFAMALDPAAPAPAAPTPTPAPFSRFTVSPAPTSRFSITHVSDSDAESKRGP~EAGAGGESKEA~~~~~~~~  
38081580.m  PAASSSSP~~~~~YLGRCMNSESSTDEEGGGFEWDDDFSPDPFMSKTTS~LLGSKPSLQTSKYFSPPPPARSAEQSWPHVSPCSRFSISPANIASFSLTHLTDSDIEQGGSSEDGDKD  
LMR2.h      PAPASGSP~~~~~YLSRCINSESSTDEEGGGFEWDDDFSPDPFMSKTTSNLLSSKPSLPST~~~LPAFPSHT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1luf_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


